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Fig. 4 



ESX Primary Structure and Domain Homolog ies. 
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Conserved Elements in ESX Proximal Promoter. 
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mESX -247 GTACCCAGGGCCCJ^ACCCCAGAGGGTGCGGAATGACAGATTCTGACAATC -198 

II III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
hESX -250 GTGCCCCGTGCCCAACCCCAGAGGGTGCGGGATGACAGACTCTGACAATC -201 



mESX -197 ATTAAACCAGCCAGGCCTGATTTCCCAGCACCGCCTGCTAGGATCTGGGC -146 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
hESX -2 00 ATTAAACCAGCCGGGCCTGATTTCCCAGCACTGCCTGCTAAGATCCGGGC -151 



mESX -147 CAAGTGGCACGGAATATGCAAATCACCTGGGACAGGGAGCCCAGTCTGAA -98 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I II. 
hESX -150 CAAGTGGCACTGAATATGCAAATCACCTGGGGCCAGGAGCCCAGTCTAAA -101 



mESX -97 GGCCAGGAAATCCCCAGCAafccAA^GAGCCACCAGCTCAGGTTACAACCG -46 

I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
hESX -100 GGCCA GGAAATCCC CTCCATCCAATGAGACACCAGCTCAGGTTACTGCAG -49 



• • • • » — — - - 

mESX -47 GGGACGTACGCCGAAGACCTG. . . GAGGGGAGGAGCTCCTGCTTTGCTCT -1 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

hESX -50 GGGACACACTATAAAGCCCTGAGCTCAGGGAGGAGCTCCCTCCAGGCTCT -1 



mESX +1 ATT^AGAGCGGGTGGGGGCAGCGCCCTGGCCACACTCATCACTGCTACCT +50 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
hESX +1 ATTTAGAGCCGGGTAGGGGAGCGCAGCGGCCAGATACCTCAGCGCTACCT +50 
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Mapping of hESX Activation Domain 
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